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Кратак садржај 

Инфекција свиња изазвана свињским цирковирусом 2 (PCV2) резултује 

великим бројем различитих клиничких манифестација болести познатим под 

једним називом као цирковирусна обољења свиња (PCVAD), а са којима се од 

скоро доводи у везу и новооткривени свињски цирковирус 3 (PCV3). 

Цирковируси свиња 2 и 3 изазивају економски значајна обољења домаћих свиња 

при чему су на инфекцију наведеним вирусима подједнако осетљиве и дивље 

свиње. Наведени вируси се преносе између дивљих и домаћих популација свиња 

што је од нарочитог значаја на фармама са ниском нивоом биосигурности. 

Студије које се баве молекуларном карактеризацијом цирковируса свиња у 

Републици Србији су ретке, али неопходне с обзиром на њихов генетски 

диверзитет. Приказани резултати нашег рада доказују присуство и описују 

молекуларне карактеристике PCV2 и PCV3 у узорцима пореклом од дивљих 

свиња са територије Јужног Баната чиме се уједно и надовезјују на наша ранија 

испитивања спроведена на овом терену. Утврђена је ниска стопа коинфекција 

са ова два вируса што указује на њихову независну циркулацију у пријемчивој 

популацији. У поређењу са нашом претходном студијом, забележен је мањи 

број узорака позитивних на присуство PCV2, међутим како је најчешће 

детектован генотип PCV2d-2, потврђена је генетска стабилност теренских 

сојева овог вируса. Поред тога, наши резултати по први пут указују на 

циркулацију PCV3 у популацији дивљих свиња у нашој земљи, а детектовани 

су генотипови PCV3-1 и у мањем броју узорака PCV3-3c. Представници 

генотипа PCV3-1 су груписани у оквиру истог кластера са сојевима из Немачке 

указујући на њихову распрострањеност у Европи. Међутим, представници 

генотипа PCV3-3c су смештени одвојено од сојева из Индије и Кине у оквиру 

одговарајућег кластера. Одабране репрезентативне секвенце PCV2 и PCV3 су 

доступне у Банци гена (GenBank) под бројевима OP784785 - OP784793. С 

обзиром да код дивљих свиња од којих су прикупљани узорци нису утврђене 

патоморфолошке промене које указују на цирковирусно обољење, може се 

закључити да су наведене јединке биле субклинички инфициране.  

Kључне речи: PCV2; PCV3; Дивље свиње; PCR; Секвенцирање 
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Summary 

Both domesticated pigs and wild boars are known to be susceptible to infections 

caused by porcine circoviruses 2 and 3 (PCV2 and PCV3). Porcine circovirus-

associated diseases (PCVAD) are caused by PCV2, an economically significant 

infection, and by PCV3, a newly found virus linked to comparable illnesses. Domestic 

pigs may contract PCV from wild boars, which poses a particular concern to pig farms 

with weak biosecurity. While there have been only infrequent reports of these diseases 

in Serbia, this study was meant to be a continuation of an earlier investigation. In a 

region in northeastern Serbia with several hunting sites, our goal was to evaluate the 

prevalence and genetic makeup of PCVs circulating in wild boars. We found PCV2 

and PCV3 in the samples under study, although the co-infection rates were low, 

suggesting independent circulation of these viruses. The incidence of PCV2 was lower 

than in our earlier investigation, but the detected genotype shift toward PCV2d-2 

indicated the genetic stability of circulating strains. Also, this is the first record of 

PCV3 being found in Serbian wild boar, and the strains that were found were divided 

into two genotypes: PCV3-1 and PCV3-3c. The clustering of the PCV3-1 sequences 

with German strains suggests that this genotype is common throughout Europe. 

However, because the PCV3-3c samples were divided within the cluster including the 

Chinese and Indian strains, no additional geographic link could be found. The 

representative PCV2 and PCV3 sequences are deposited in GenBank under the 

accession numbers OP784785 - OP784793. There was no association between PCV 

positivity and pathological lesions in the studied animals, which is indicative of 

subclinical infection. 

Key words: PCV2; PCV3; Wild boar; PCR; Sequencing 
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